
N49P7 UCA

Q S A L T Q P R S V S G S P G
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15

C
N/A

A
N/A

G
0.82

T
0.35

C
0.22

T
0.89

G
0.16

C
1.33

C
0.10

C
0.22

T
0.38

G
0.08

A
0.79

C
0.44

T
0.45

C
0.35

A
1.05

G
0.21

C
0.93

C
0.13

T
0.32

C
0.33

G
2.31

C
0.52

T
0.29

C
0.35

A
0.83

G
0.87

T
0.56

G
0.34

T
0.56

C
0.10

C
0.17

G
0.06

G
0.58

G
0.17

T
0.85

C
0.24

T
0.66

C
0.31

C
0.39

T
1.04

G
0.38

G
0.17

A
0.45

N49P7

Q S A L T Q P R S V S A S P G
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15

C
N/A

A
N/A

G
0.82

T
0.35

C
0.22

T
0.89

G
0.16

C
1.33

C
0.10

C
0.22

T
0.38

G
0.08

A
0.79

C
0.44

T
0.45

C
0.35

A
1.05

G
0.21

C
0.93

C
0.13

T
0.32

C
0.33

G
2.31

C
0.52

T
0.29

C
0.35

A
0.83

G
0.87

T
0.56

G
0.34

T
0.56

C
0.10

C
0.29

G
3.07

C
0.64

A
0.85

T
0.56

C
0.84

T
0.66

C
0.31

C
0.39

T
1.04

G
0.18

G
0.16

G
9.28

N49P7 UCA

Q S V T I S C T G T S S D V G
16 17 18 19 20 21 22 23 24 25 26 27 28 29 30

C
0.15

A
0.83

G
0.82

T
0.63

C
0.13

A
0.83

G
0.82

T
0.63

C
0.16

A
0.86

C
0.47

C
0.27

A
1.31

T
0.56

C
0.84

T
0.66

C
0.31

C
0.39

T
0.25

G
1.27

C
0.94

A
1.58

C
0.84

T
0.35

G
0.38

G
0.49

A
0.38

A
1.33

C
2.44

C
0.56

A
0.72

G
1.89

C
4.23

A
1.38

G
0.87

T
0.49

G
1.34

A
0.51

T
3.16

G
1.91

T
0.52

T
0.34

G
0.37

G
0.99

T
0.78

N49P7

Q S V T I S C T G T - - - - -
16 17 18 19 20 21 22 23 24 25 26 27 28 29 30

C
0.26

A
1.38

G
0.82

T
0.68

C
0.10

C
0.52

G
0.27

T
0.51

C
0.16

A
0.86

C
0.47

C
0.27

A
1.01

T
1.01

T
0.90

T
0.37

C
1.63

C
0.39

T
0.25

G
1.27

C
0.94

A
1.58

C
0.84

T
0.35

G
0.38

G
0.49

A
0.38

A
1.33

C
2.13

C
0.51

-
N/A

-
N/A

-
N/A

-
N/A

-
N/A

-
N/A

-
N/A

-
N/A

-
N/A

-
N/A

-
N/A

-
N/A

-
N/A

-
N/A

-
N/A

N49P7 UCA

G Y N Y V S W Y Q Q H P G K A
31 32 33 34 35 36 37 38 39 40 41 42 43 44 45

G
0.64

G
1.30

T
0.78

T
1.21

A
3.39

T
0.96

A
1.68

A
1.51

C
1.73

T
0.89

A
2.46

T
0.44

G
0.40

T
0.48

C
0.24

T
0.66

C
0.31

C
0.39

T
1.04

G
0.30

G
3.41

T
2.87

A
1.48

C
1.74

C
0.47

A
0.57

A
2.18

C
1.19

A
0.77

G
1.89

C
3.96

A
0.77

C
0.20

C
0.51

C
0.18

A
0.55

G
0.09

G
0.28

C
0.13

A
0.49

A
1.83

A
1.51

G
0.16

C
4.30

C
0.10

N49P7

- H N L V S W C Q H Q P G R A
31 32 33 34 35 36 37 38 39 40 41 42 43 44 45

-
N/A

-
N/A

-
N/A

C
0.14

A
1.02

C
0.36

A
1.21

A
2.14

T
1.35

T
0.82

T
0.61

G
0.37

G
0.40

T
0.85

C
0.24

T
0.32

C
0.28

T
0.93

T
0.62

G
0.37

G
0.99

T
0.51

G
0.34

T
0.53

C
0.14

A
0.72

A
2.18

C
1.08

A
0.65

T
0.45

C
0.73

A
1.05

G
0.21

C
1.79

C
0.29

A
0.55

G
0.09

G
0.28

C
0.26

A
0.58

G
0.44

A
0.31

G
0.75

C
4.30

C
0.10

N49P7 UCA

P K L M I Y D V S K R P S G V
46 47 48 49 50 51 52 53 54 55 56 57 58 59 60

C
0.08

C
0.18

C
0.17

A
0.84

A
1.78

A
0.66

C
2.33

T
0.45

C
0.32

A
0.95

T
1.37

G
1.66

A
0.72

T
1.34

T
0.58

T
1.71

A
2.59

T
0.41

G
1.66

A
0.51

T
3.16

G
0.40

T
0.53

C
0.13

A
0.83

G
4.19

T
0.54

A
1.77

A
1.22

G
1.22

C
2.53

G
0.28

G
0.75

C
0.15

C
0.10

C
0.47

T
0.41

C
0.35

A
0.67

G
0.08

G
0.13

G
0.48

G
0.17

T
0.40

C
0.37

N49P7

P K L L I Y D F N K R P S G V
46 47 48 49 50 51 52 53 54 55 56 57 58 59 60

C
0.08

C
0.18

C
0.17

A
0.84

A
1.62

A
2.94

T
0.57

T
1.77

A
2.86

T
1.00

T
1.28

A
1.71

A
2.02

T
1.35

T
0.58

T
1.71

A
2.59

T
0.41

G
0.16

A
0.79

C
0.32

T
0.98

T
0.43

C
4.57

A
0.68

A
2.05

T
1.14

A
1.06

A
1.27

G
0.29

A
0.91

G
0.13

G
0.21

C
0.15

C
0.10

C
0.47

T
0.41

C
0.35

A
0.67

G
0.08

G
0.13

G
0.48

G
0.17

T
0.40

C
0.37

N49P7 UCA

P D R F S G S K S G N T A S L
61 62 63 64 65 66 67 68 69 70 71 72 73 74 75

C
0.32

C
0.22

T
0.38

G
1.67

A
0.74

T
0.49

C
0.32

G
2.31

C
0.35

T
1.32

T
0.40

C
1.04

T
0.32

C
0.36

T
0.48

G
0.15

G
2.14

C
0.27

T
0.37

C
0.19

C
0.54

A
0.79

A
1.07

G
0.16

T
0.35

C
0.22

T
0.48

G
0.15

G
1.47

C
0.13

A
1.16

A
2.18

C
1.31

A
0.90

C
0.15

G
0.13

G
0.75

C
0.15

C
0.13

T
0.49

C
0.36

C
0.32

C
0.22

T
0.38

G
0.08

N49P7

P D R F S G S G S G G T A S L
61 62 63 64 65 66 67 68 69 70 71 72 73 74 75

C
0.32

C
0.22

T
0.38

G
1.67

A
0.74

T
0.49

C
0.32

G
2.31

C
0.35

T
1.32

T
0.40

C
1.04

T
0.32

C
0.36

T
0.48

G
0.15

G
2.14

C
0.27

T
0.37

C
0.29

C
0.17

G
0.06

G
0.58

G
0.17

T
0.85

C
0.22

T
0.48

G
0.15

G
0.75

C
0.23

G
0.28

G
1.08

C
2.04

A
1.25

C
0.15

G
0.13

G
0.75

C
0.15

C
0.13

T
0.49

C
0.36

C
0.32

C
0.22

T
0.38

G
0.08

N49P7 UCA

T I S G L Q A E D E A D Y Y C
76 77 78 79 80 81 82 83 84 85 86 87 88 89 90

A
0.65

C
0.68

C
0.27

A
1.31

T
0.56

C
0.84

T
0.32

C
0.36

T
0.48

G
0.18

G
0.16

G
1.72

C
0.27

T
0.37

C
0.19

C
0.29

A
0.55

G
0.09

G
3.20

C
0.19

T
0.19

G
0.53

A
0.59

G
1.59

G
0.63

A
1.64

T
0.88

G
0.46

A
0.59

G
0.13

G
3.20

C
0.19

T
0.19

G
1.67

A
0.72

T
1.26

T
1.77

A
2.86

T
1.00

T
1.43

A
1.74

C
2.83

T
0.85

G
2.48

C
0.84

N49P7

T I T G L Q D D D D A E Y F C
76 77 78 79 80 81 82 83 84 85 86 87 88 89 90

A
0.65

C
0.68

C
0.27

A
1.31

T
0.45

C
0.55

A
1.02

C
0.84

T
0.35

G
0.38

G
0.17

A
0.58

C
0.44

T
0.27

C
0.19

C
0.29

A
0.55

G
0.64

G
0.63

A
1.64

T
0.88

G
0.16

A
0.58

C
0.11

G
2.79

A
0.43

T
0.88

G
0.16

A
0.58

C
0.40

G
0.48

C
1.01

C
0.07

G
0.49

A
0.64

A
2.56

T
1.48

A
2.56

T
1.36

T
0.47

T
0.75

T
0.68

T
0.32

G
1.84

T
0.52

N49P7 UCA

C S Y A A F G G G T K L T V L
91 92 93 94 95 96 97 98 99 100 101 102 103 104 105

T
0.53

G
2.48

C
1.58

T
0.29

C
0.32

A
1.09

T
1.52

A
3.93

T
0.65

G
3.11

C
0.18

A
0.26

G
0.66

C
3.26

G
1.58

T
0.78

T
0.45

C
1.76

G
0.11

G
0.75

C
0.23

G
0.31

G
0.39

A
0.31

G
0.09

G
0.65

G
0.22

A
0.62

C
0.68

C
0.47

A
0.79

A
1.06

G
2.01

C
3.09

T
0.19

G
0.08

A
0.65

C
0.42

C
0.17

G
0.27

T
0.57

C
0.15

C
2.57

T
1.53

A
N/A

N49P7

W A Y E A F G G G T K L T V L
91 92 93 94 95 96 97 98 99 100 101 102 103 104 105

T
0.34

G
0.10

G
0.16

G
1.03

C
0.18

G
2.00

T
1.37

A
2.18

T
0.41

G
0.65

A
0.56

A
1.37

G
2.01

C
3.71

T
0.76

T
0.76

T
0.68

T
0.61

G
0.14

G
0.75

C
0.23

G
0.31

G
0.39

A
0.31

G
0.09

G
0.65

G
0.22

A
0.62

C
0.68

C
0.47

A
0.79

A
1.07

G
1.50

T
0.60

T
1.42

G
0.18

A
0.65

C
0.42

C
0.17

G
1.84

T
0.78

T
0.45

C
1.55

T
0.93

T
N/A

N49P7 UCA

-
106

G
N/A

N49P7

-
106

G
N/A

0.66591 0.88381 0.75364 0.90266 0.80011 0.77145 0.81338 0.62428 0.91530 0.76705 0.88295 0.01587 0.81964 0.87461 0.91071

0.76483 0.88017 0.77268 0.77441 0.64842 0.83258 0.72674 0.65235 0.85240 0.50926 N/A N/A N/A N/A N/A 

N/A 0.08161 0.48085 0.01011 0.84925 0.83521 0.64740 0.10077 0.71701 0.08024 0.01215 0.87709 0.90695 0.10789 0.47538

0.93867 0.57109 0.63996 0.08036 0.65532 0.44692 0.54316 0.01309 0.15909 0.55907 0.71244 0.94267 0.90316 0.95624 0.87887

0.89668 0.63225 0.64059 0.64985 0.87186 0.66468 0.89300 0.00330 0.88996 0.74209 0.00665 0.78593 0.84369 0.85061 0.90422

0.78082 0.64776 0.00961 0.93373 0.88160 0.88245 0.00447 0.07492 0.60434 0.01562 0.53817 0.05421 0.43804 0.06930 0.53824

0.07209 0.01326 0.40156 0.02739 0.49397 0.67810 0.84519 0.87933 0.86892 0.77901 0.61846 0.74220 0.81581 0.85007 0.64514

1.00000


