
CH235.12 UCA

E I V M T Q S P A T L S V S P
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15

G
N/A

A
N/A

A
1.55

A
2.15

T
1.95

A
1.38

G
0.86

T
0.49

G
1.34

A
0.51

T
0.88

G
0.16

A
0.58

C
0.40

G
2.79

C
0.77

A
1.38

G
0.82

T
0.35

C
0.24

T
0.66

C
0.19

C
0.29

A
0.72

G
0.21

C
1.79

C
0.15

A
0.93

C
0.20

C
0.31

C
0.22

T
0.62

G
0.15

T
0.48

C
0.22

T
0.45

G
1.11

T
0.37

G
0.34

T
0.48

C
0.24

T
0.66

C
0.19

C
0.29

A
0.55

CH235.12

E I V L T Q S P A T L S A S P
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15

G
N/A

A
N/A

A
1.55

A
2.94

T
1.44

T
0.63

G
1.03

T
0.37

G
1.76

T
0.52

T
1.42

G
0.18

A
0.58

C
0.40

G
2.79

C
0.77

A
1.38

G
0.82

T
0.35

C
0.24

T
0.66

C
0.19

C
0.29

A
0.72

G
0.21

C
1.79

C
0.15

A
0.93

C
0.20

C
0.31

C
0.22

T
0.62

G
0.15

T
0.56

C
0.10

C
0.29

G
0.85

C
1.10

G
0.44

T
0.46

C
0.24

T
0.66

C
0.19

C
0.29

A
0.55

CH235.12 UCA

G E R A T L S C R A S Q S V S
16 17 18 19 20 21 22 23 24 25 26 27 28 29 30

G
0.08

G
0.13

G
1.53

G
0.61

A
0.88

A
1.00

A
1.17

G
0.29

A
0.31

G
0.75

C
1.79

C
0.15

A
0.93

C
0.20

C
0.31

C
0.47

T
0.43

C
0.27

T
0.66

C
0.31

C
0.39

T
0.25

G
1.27

C
0.18

A
0.47

G
0.08

G
0.19

G
0.19

C
0.16

C
0.29

A
0.60

G
0.82

T
0.63

C
0.13

A
0.66

G
0.44

A
0.42

G
1.47

T
0.56

G
1.76

T
1.14

T
1.73

A
1.69

G
2.47

C
4.23

CH235.12

G E R V T L T C R A S R S V R
16 17 18 19 20 21 22 23 24 25 26 27 28 29 30

G
0.08

G
0.13

G
1.53

G
0.61

A
0.88

A
1.00

A
1.17

G
0.29

A
0.42

G
0.46

T
0.63

C
0.16

A
0.86

C
0.20

C
0.31

C
0.09

T
0.92

A
1.36

A
1.51

C
1.65

T
1.21

T
0.60

G
2.97

C
0.18

A
0.47

G
0.08

G
0.19

G
0.19

C
0.16

C
0.29

A
0.60

G
0.82

T
0.52

C
0.38

G
0.19

G
0.39

A
0.89

G
1.47

T
0.56

G
0.34

T
0.56

C
0.10

C
0.37

G
0.49

A
0.58

CH235.12 UCA

S N L A W Y Q Q K P G Q A P R
31 32 33 34 35 36 37 38 39 40 41 42 43 44 45

A
0.26

G
1.89

C
3.99

A
1.16

A
1.20

C
1.65

T
1.07

T
1.34

A
1.69

G
0.75

C
0.93

C
0.21

T
1.04

G
0.30

G
3.41

T
2.87

A
1.48

C
1.74

C
0.56

A
0.72

G
1.89

C
4.23

A
0.58

G
0.32

A
0.37

A
1.54

A
1.20

C
1.71

C
1.08

T
1.04

G
0.15

G
0.19

C
0.16

C
0.29

A
0.55

G
0.09

G
3.20

C
0.27

T
0.37

C
0.36

C
0.49

C
0.18

A
0.55

G
0.09

G
3.20

CH235.12

N N V A W Y Q H K G G Q S P R
31 32 33 34 35 36 37 38 39 40 41 42 43 44 45

A
1.54

A
1.15

C
2.23

A
0.61

A
1.15

C
1.99

G
1.07

T
0.87

G
0.19

G
0.19

C
0.15

C
0.21

T
1.04

G
0.30

G
3.41

T
2.02

A
3.49

T
0.46

C
0.73

A
1.05

G
1.89

C
3.96

A
0.62

C
0.36

A
0.66

A
2.86

G
0.11

G
0.70

G
0.81

T
0.78

G
0.19

G
0.19

C
0.16

C
0.29

A
0.19

G
0.44

A
0.42

G
0.46

T
0.68

C
0.37

C
0.49

C
0.18

A
0.55

G
0.09

G
3.20

CH235.12 UCA

L L I Y G A S T R A T G I P A
46 47 48 49 50 51 52 53 54 55 56 57 58 59 60

C
0.27

T
0.37

C
0.31

C
0.62

T
0.41

C
0.32

A
1.51

T
0.56

C
1.53

T
1.05

A
2.46

T
1.84

G
0.64

G
0.99

T
0.61

G
0.42

C
0.40

A
0.85

T
0.46

C
0.38

C
0.94

A
0.93

C
0.47

C
0.56

A
0.55

G
0.08

G
0.19

G
0.19

C
0.16

C
0.15

A
0.79

C
0.84

T
0.35

G
0.30

G
3.41

T
2.02

A
3.49

T
0.47

C
0.62

C
0.49

C
0.18

A
0.72

G
0.21

C
1.79

C
0.29

CH235.12

L L I Y D A S T R A A G V P A
46 47 48 49 50 51 52 53 54 55 56 57 58 59 60

C
0.27

T
0.37

C
0.31

C
0.62

T
0.41

C
0.32

A
0.95

T
1.01

T
0.58

T
1.71

A
2.59

T
0.41

G
1.66

A
0.51

T
1.24

G
1.03

C
1.60

G
0.44

T
0.57

C
0.20

C
0.94

A
0.84

C
0.53

G
0.42

A
0.55

G
0.09

G
0.19

G
0.19

C
0.24

C
0.06

G
2.33

C
1.55

T
0.31

G
0.30

G
0.99

T
0.51

G
0.34

T
0.56

C
0.37

C
0.49

C
0.18

A
0.72

G
0.21

C
1.79

C
0.29

CH235.12 UCA

R F S G S G S G T E F T L T I
61 62 63 64 65 66 67 68 69 70 71 72 73 74 75

A
0.55

G
0.68

G
1.87

T
1.06

T
0.32

C
0.79

A
0.83

G
0.87

T
0.69

G
0.19

G
1.47

C
0.26

A
1.38

G
0.87

T
0.69

G
0.28

G
0.64

G
0.17

T
0.85

C
0.22

T
0.48

G
0.18

G
0.65

G
0.22

A
0.45

C
0.15

A
0.64

G
0.44

A
0.42

G
1.23

T
1.01

T
0.32

C
0.54

A
1.02

C
0.37

T
0.52

C
0.27

T
0.43

C
0.16

A
0.86

C
0.47

C
0.27

A
1.31

T
0.45

C
0.73

CH235.12

R F S G S A S G T E F T L A I
61 62 63 64 65 66 67 68 69 70 71 72 73 74 75

A
0.55

G
0.68

G
1.87

T
1.06

T
0.32

C
0.79

A
1.05

G
0.66

C
2.53

G
0.28

G
1.08

C
0.26

A
1.38

G
0.87

T
0.37

G
0.42

C
0.40

A
0.85

T
0.56

C
1.82

T
0.48

G
0.18

G
0.65

G
0.22

A
0.45

C
0.15

A
0.64

G
0.44

A
0.42

G
1.23

T
1.01

T
0.32

C
0.54

A
1.02

C
0.37

T
0.52

C
0.27

T
0.32

C
0.33

G
0.38

C
0.35

C
0.09

A
1.31

T
0.45

C
0.73

CH235.12 UCA

S S L Q S E D F A V Y Y C Q Q
76 77 78 79 80 81 82 83 84 85 86 87 88 89 90

A
1.05

G
1.89

C
4.23

A
0.26

G
0.21

C
0.93

C
0.21

T
0.25

G
1.27

C
0.18

A
1.38

G
0.82

T
0.35

C
0.22

T
0.42

G
0.57

A
0.56

A
1.61

G
0.78

A
0.39

T
1.34

T
0.47

T
0.68

T
0.52

G
2.97

C
0.18

A
1.38

G
1.61

T
0.79

T
0.90

T
1.71

A
2.86

T
1.00

T
1.43

A
1.74

C
2.83

T
0.30

G
0.15

T
0.53

C
0.13

A
1.05

G
1.89

C
4.23

A
1.38

G
4.19

CH235.12

S N L E S E D F T V Y F C L Q
76 77 78 79 80 81 82 83 84 85 86 87 88 89 90

A
1.05

G
1.89

C
3.99

A
1.16

A
1.20

C
1.65

T
1.21

T
0.62

G
0.21

G
0.41

A
0.89

G
0.46

T
0.35

C
0.22

T
0.42

G
0.57

A
0.56

A
1.61

G
0.78

A
0.39

T
1.34

T
0.47

T
0.61

T
1.88

A
2.03

C
1.33

A
0.83

G
0.82

T
0.35

C
1.57

T
1.91

A
1.86

C
1.95

T
0.98

T
0.40

C
1.56

T
0.45

G
0.15

T
0.48

C
0.22

T
0.89

G
1.27

C
0.18

A
1.38

G
4.19

CH235.12 UCA

Y N N W W T F G Q G T K V E I
91 92 93 94 95 96 97 98 99 100 101 102 103 104 105

T
1.02

A
2.27

T
0.96

A
1.22

A
1.95

T
1.14

A
1.68

A
1.51

C
2.53

T
0.35

G
0.30

G
0.99

T
0.78

G
0.60

G
0.17

A
1.03

C
0.33

G
1.70

T
0.78

T
0.45

C
1.76

G
0.11

G
0.75

C
0.16

C
0.09

A
0.79

A
2.86

G
0.11

G
0.65

G
0.22

A
0.62

C
0.68

C
0.47

A
0.79

A
2.86

G
0.92

G
1.07

T
0.78

G
0.60

G
0.49

A
0.88

A
1.55

A
1.91

T
0.68

C
0.46

CH235.12

Y N N W W T F G Q G T R V D I
91 92 93 94 95 96 97 98 99 100 101 102 103 104 105

T
1.02

A
2.27

T
0.96

A
1.22

A
1.95

T
1.14

A
1.68

A
1.51

C
2.53

T
0.35

G
0.30

G
0.99

T
0.78

G
0.60

G
0.17

A
0.62

C
0.32

C
0.82

T
0.62

T
0.40

C
1.76

G
0.11

G
0.75

C
0.16

C
0.09

A
0.79

A
2.86

G
0.11

G
0.65

G
0.22

A
0.62

C
0.68

C
0.56

A
0.55

G
0.08

G
0.70

G
0.81

T
0.78

G
0.60

G
0.17

A
0.45

C
0.43

A
0.65

T
0.45

C
0.46

CH235.12 UCA

K
106

A
0.73

A
N/A

A
N/A

CH235.12

K
106

A
0.73

A
N/A

A
N/A

0.67604 0.48069 0.78338 0.04322 0.84551 0.67578 0.89777 0.91958 0.71346 0.82153 0.88341 0.88684 0.02184 0.88673 0.91975

0.95336 0.73844 0.83917 0.12445 0.82079 0.86121 0.00993 0.76569 0.91159 0.93139 0.75363 0.04355 0.69098 0.64442 0.32059

0.08623 0.58707 0.01092 0.75605 0.68046 0.48958 0.77614 0.01359 0.66294 0.00536 0.94242 0.88704 0.05314 0.86494 0.80102

0.89364 0.84439 0.64896 0.54685 0.06518 0.82537 0.85465 0.77981 0.92768 0.93257 0.03816 0.62956 0.17179 0.88991 0.71133

0.76852 0.71766 0.70750 0.75751 0.65813 0.01395 0.83974 0.87230 0.89865 0.80553 0.75080 0.79078 0.88598 0.05348 0.70815

0.35027 0.01923 0.92101 0.00624 0.89434 0.75698 0.76122 0.77897 0.16289 0.68524 0.47818 0.06340 0.89380 0.03571 0.38805

0.56218 0.53683 0.49175 0.84604 0.83407 0.80893 0.71343 0.87567 0.66231 0.87683 0.80270 0.11394 0.73480 0.09013 0.64933

0.68554


